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RESUMEN 

 

El SARS-CoV-2, causante de la COVID-19, llegó al Perú el 5 de marzo del 2020. El país 

enfrentó cinco olas de la enfermedad, convirtiéndose en uno de los primeros cinco países con 

más casos y muertes. La vigilancia genómica, ha logrado identificar las distintas variantes y 

linajes del virus. La investigación tuvo como objetivo evaluar la asociación entre los linajes de 

Ómicron y las características sociodemográficas y clínicas de pacientes positivos a COVID-19 

post vacunados en la región del Cusco durante el año 2022. Es una investigación descriptiva, 

retrospectiva y analítica de asociación, basada en 747 fichas epidemiológicas de pacientes con 

resultados de secuenciamiento genómico ingresadas al laboratorio de Referencia Regional de 

Salud Pública de Cusco entre enero a diciembre del 2022. Los datos incluyeron variables 

sociodemográficas, clínicas y de vacunación, analizadas mediante pruebas de Fisher y regresión 

logística con un nivel de significancia de 0.05. Los resultados mostraron un predominio del 

sexo femenino con mayor cantidad de muestras secuenciadas (62.4%), una edad media de 40 

años y una mayor frecuencia de casos en la provincia de Cusco (72.6%). El linaje BA.5 fue el 

más prevalente (42%) y el síntoma más común fue el dolor de garganta (68.5%). Se hallaron 

asociaciones significativas entre los linajes y síntomas específicos, así como con la procedencia 

geográfica. En conclusión, los linajes de Ómicron presentaron una distribución temporal y 

clínica variable, lo que evidencia la importancia de la vigilancia genómica continua en la 

detección y control de variantes del SARS-CoV-2. 
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